Caninos-Test para la Deteccion de MAC
Caracteristicas de la enfermedad, herencia, diagndstico y reporte de resultados

Descripcidn y Herencia de la Enfermedad

Es una enfermedad causada por Mycobacterium avium complex (MAC), para la cual existe una
predisposicién en ciertas razas, en particular Schnauzer miniatura. El cuadro clinico mas frecuente se
caracteriza por sintomas gastrointestinales con compromiso de linfonddulos superficiales y profundos.
La susceptibilidad a la enfermedad esta asociada a una mutacién en el gen CARD9; presenta una herencia
recesiva, lo que implica que se manifestara cuando el animal presente dos copias afectadas del gen.

Razas Afectadas:

Estas infecciones se pueden dar en diferentes razas, pero la incidencia mds alta se observa en Schnauzer
Miniatura, debido a la prevalencia de la mutacién en el gen CARDY, involucrado en la inmunidad innata.

Diagndstico Genético

Un test genético permite diagnosticar MAC, asociada a la susceptibilidad a los organismos patégenos M.
avium y M. intracellulare. El test detecta una delecion (3pb) en el gen CARD9, XM_844178.5:
€.493_495del.

Muestras Requeridas

Para el test de ADN no hay edad minima.

La muestra requerida consiste en 4 cepillos bucales (cepillos tipo citobrush), que pueden conversarse y
enviarse a temperatura ambiente dentro de un sobre identificado con los datos del animal. Cada muestra
debe remitirse en un sobre diferente. Tanto la solicitud de andlisis, como el instructivo para la toma de la
muestra, y el sobre para remitir los cepillos, pueden descargarse en Formularios/Instrucciones de la
pagina web (www.sra.org.ar/laboratorio).

Reporte de Resultados

En el certificado, los resultados son reportados como:

N/N: El gen CARD9 no presenta la mutacién asociada a susceptibilidad de MAC.

N/P: Portador de un alelo del gen CARDY, asociado a MAC. Puede trasmitirlo a la descendencia.

P/P: Afectado. Ambos alelos del gen CARDY, a presentan la mutacion asociada a MAC. Transmitird a su
descendencia.

Aplicacion en Cruzamientos: Resultados esperados.

Su utilizacién en reproduccidn produce estadisticamente los siguientes resultados:



Prediccion de Genotipos en las crias producto de la cruza de
un progenitor N/N x un progenitor P/P

Genotipo N/N

N/P N/P

P/P
N/P N/P

El 100% de la camada resultara Portadora (N/P) dado que el animal afectado
(P/P) trasmitira el alelo afectado a todas sus crias.

Prediccion de Genotipos en las crias producto de la cruza de
un progenitor N/N x un progenitor N/P

Genotipo N/N
N/N N/N

N/P
N/P N/P

Estadisticamente, el 50% de la camada resultara Negativa (N/N) en tanto que
el 50% restante sera portador (N/P) de 1 alelo del gen afectado.

Predicciéon de Genotipos en las crias producto de N/P x N/P

Genotipo N/P

N/N N/P

N/P
N/P P/P

Estadisticamente, el 25% de la camada resultara Negativa (N/N), el 25% sera
positiva (P/P) y el 50% restante sera portadora del alelo afectado (N/P).

Si se observa el ultimo cuadro, la cruza de animales portadores entre si, siempre es desfavorable
comparado con el empleo de reproductores que hayan sido diagnosticados como negativos para la
mutacion.

A fin de detectar a los animales portadores o afectados en los criaderos, la primera medida a tomar es
analizar todos los reproductores.

Deberian luego castrarse todos los animales afectados positivos (P/P) empleando para la cria sélo los
ejemplares negativos.

Los portadores (N/P) que posean alto valor genético, podrian ser empleados a través de su cruza con
ejemplares negativos (N/N), diagnosticados tanto por el test genético como clinicamente. Y la
descendencia deberia ser analizada tempranamente a fin de identificar a los ejemplares sanos (N/N), que
podran usarse en los futuros programas de cria, conservando asi la genética deseable del animal original.
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